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70121 BARI

Oggetto: Aggiornamento attivita di caratterizzazione genetica isolati di Xylella fastidiosa e segnalazione
nuova specie ospite.

Con riferimento alle attivita finalizzate alla identificazione del ceppo a cui appartengono gli isolati di
X. fastidiosa sottoposti a saggi di conferma presso i ns laboratori, si comunica che nell’ambito delle attivita
di ricerca finalizzate alla caratterizzazione genetica della popolazione di Xylella fastidiosa associata
all’epidemia di disseccamento rapido dell’olivo olivo, & stata completata I’analisi Multilocus Sequencce
Typing (MLST) sugli isolati e/o sul DNA estratto dalle piante di olivo selezionate nei focolai ricadenti nella
zona cuscinetto (agri di Cisternino, Ceglie Messapica ed Ostuni - Allegato 1).

Inoltre, con la presente si comunica che nell’ambito delle attivita di studio della patogenicita e
biologia del ceppo salentino di X. fastidiosa, ¢ stata individuata una pianta di “Hebe” positiva ai saggi
sierologici e molecolari (real time PCR, PCR-MLST). Il DNA estratto da questa pianta ¢ stato sottoposto ad
analisi MLST per la determinazione della sottospecie e del “Sequence Type” del ceppo associato
all’infezione, confermando che trattasi della sottospecie pauca ST53 (Allegato 2).

Restando a disposizione per qualsiasi ulteriore informazione, si porgono cordiali saluti.

Il Responsabile IPSP-CNR, Bari Il Coordinatore della Rete SELGE

Dott. Donato Boscia Perino
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Allegato 2. Identificazione nuova specie ospite di X. fastidiosa sottospecie pauca ST53
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Specie ospite :m“"" didiagnosi | oo po (analisi COORDINATE GPS NOTE
esito
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effettuato dal Dr. - DNA totale estratto dalla
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nucleotudlca. i Prove di isolamento da
sequenze di X. N -
fastidiosa porzioni di rametto sono in
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Figura 1. Pianta di Hebe in cui ¢ stata diagnosticata la presenza di X. fastidiosa subsp. pauca ST53




